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Rapport sur les tendances du séquencage
des eaux usées : La Détection des
variantes préoccupants du SRAS-CoV-2
par séquencage métagénomique
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Données de séquencage longitudinal des eaux usées se terminant le 2022-
06-12

Les graphiques montrent le pourcentage de trois variantes préoccupantes du SRAS-CoV-2 (Alpha, Delta et
Omicron) détectées dans les échantillons d'eaux usées prélevés a des sites différents a I'aide du
séguencage métagénomique. Les fragments viraux du SRAS-CoV-2 présents dans les eaux usées sont isolés
et séquencés pour obtenir un « plan » génomique du virus. Chaque variante préoccupante présente de
petites différences dans leur empreinte génomique appelées mutations qui peuvent étre interrogées a l'aide
d'un logiciel spécialisé pour identifier la présence et I'abondance d'Alpha, de Delta et d'Omicron dans les
échantillons d'eaux usées. Les zones ombrées du graphique montrent Delta en vert, BA.1 en violet foncé,
BA.2 en violet clair, BA.4 ou BA.5 en rouge et, si applicable, Alpha en bleu.
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les variantes préoccupants
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Date d'échantillonnage
Le graphique montre une présence modérée a élevée de BA.1 jusqu'au fin du mois de février, lorsque les
niveaux de BA.2 augmentent et dépassent ceux de BA.1. Les niveaux de BA.2 ont rapidement augmenté et
sont restés élevés dans les échantillons prélevés jusqu'au 12 juin 2022. Des traces de BA.4/BA.5 ont été
détectées pour la premiére fois au début de mai 2022 et ont été détectées dans les échantillons prélevés
jusqu'au 12 juin 2022.

Winnipeg-site du Sud

Frégquence moyenne des mutations définissant
les variantes préoccupants

0
3
f® (A0 W (B g g 00 A P D o0 oA (P W W W o o o P P PP

ST AR L\ S I Sl L\ L\ S\ A L LI P\ o iy
B L L LN LN AP LD LN LN N i L

Date d'échantillonnage
Des traces ou de faibles niveaux de BA.4/BA.5 ont été détectés pour la premiere fois au début de mai 2022
et les échantillons prélevés en juin 2022 montrent une présence modérée de BA.5.

Winnipeg-site de I'Ouest

Fréguence moyenne des mutations définissant
les variantes préoccupants
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Date d'échantillonnage
Le graphique montre une présence élevée de BA.1 jusqu'au fin du mois de février, lorsque les niveaux de
BA.2 augmentent et dépassent ceux de BA.1. Les niveaux de BA.2 ont rapidement augmenté et sont restés
élevés dans les échantillons prélevés jusqu'au 12 juin 2022. Des traces de BA.4/BA.5 ont été détectées pour
la premiere fois au début de mai 2022 et ont été détectées dans les échantillons prélevés jusqu'au 12 juin
2022.



